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Kontrola kvality v mikrobiologickych laboratofich je nedilnou soucasti spravné laboratorni praxe. Proto byl jiz v roce 1993 spustén systém externiho hodnoceni kvality (EHK) v bakteriologické diagnostice a tento
rok je v béhu jiz jeho 24. roc¢nik.

Vzorem pro organizaci EHK v bakteriologii je UK NEQAS (= The United Kingdom National External Quality Assessment Scheme) v Colindale v Londyné.

*  Vychozim materiadlem pro ptipravu vzorku jsou bakterialni kultury ziskané z Ceské narodni sbirky typovych kultur, tento material je dlouhodobé& uskladnén v lyofilizované formé pti pokojové teploté nebo
hluboce zamrazen pii -80°C.

* Pocet zucCastnénych laboratofi se dlouhodobé pohybuje mezi 117 -126.

 Kromé vzorkd pro bézné mikrobiologické laboratore (tzv.humanni vzorky), NRL/CNCTC pripravuje od roku 1999 jesté¢ 4x rocné omezeny pocet vzorkll pro veterinarni laboratotre, pocet zucastnénych
laboratofi se za poslednich 5 let pohyboval mezi 13 az 18.

 EHK - Bakteriologicka diagnostika obsahuje 4 série v ramci jednoho kalendarniho roku. Kazda série obsahuje ¢tyri simulované vzorky humanniho klinického materialu uréené k identifikaci signifikantniho
patogena, z toho posledni ¢tvrty vzorek je urcen I K vysetfeni citlivosti k antibiotikiim. Patym vzorkem je kmen urceny pouze k vysetreni citlivosti k predepsanym antimikrobnim latkam. V nékterych sériich je
zafazovan 1 tzv. edukativni vzorek, ktery slouzi k seznameni ucastnika s novym ¢i neobvyklym agens. Soucasti série mohou byt 1 vzorky neobsahujici zadny z cilovych markert (negativni vzorky) nebo vzorek
obsahujici vice cilovych markert.

 Piipravu a zabezpeceni jakosti vzorkd zajistuje Ndrodni referencni laborator/Ceskda ndrodni sbirka typovych kultur (NRL/CNCTC) ve spolupraci s NRL pro antibiotika (vzorky na vyseteni citlivosti
k antibiotikiim); na identifikaci patogeni se podileji | nékteré dalsi Narodni referenc¢ni laboratore v ramci Centra epidemiologie a mikrobiologie.

« NRL/CNCTC je soucasti Expertni skupiny pro zkouseni zpisobilosti SZU akreditované u CIA pod &. 7001 jako poskytovatel zkouseni zpasobilosti dle CSN EN ISO/IEC 17043:2010.

Graf. 1 Nejéastéji posﬂané kmeny pOdlC rodu (1993_2015) Tab.1. Identifikace - kIl’lCIly p()sﬂane opakovane (1993-2015)
pocet
sérii agens podily spravnych odpovédi v %
m Salmonella
12x Salmonella rGzné serovary do roku 1998 79 81 58 80 69 67 90 44 60 79 86 51
B Streptococcus 19x  Salmonella rizné serovary od roku 1999* 99 98 97 100 90 88 100 96 100 87 94 99 95 97 96 99 99 97 99
W Staphylococcus 15x Escherichia coli rizné sérovary (0157) 9% /1 96 95 98 99 99 92 100 99 100 98 97 96 100
B Enterococcus 8x Campylobacter jejw?i (sp.) 74 90 97 97 96 97 99 100
Enterococcus faecalis 50 92 100 99 99 100 100 100
B Neisseria Pseudomonas aeruginosa 8 100 100 100 99 99 100 100
Shigella Staphylococcus aureus 93 94 100 100 100 100 100 98
Streptococcus pneumoniae 98 95 100 100 100 98 100 100
W Escherichia Yersinia enterocolitica 93 93 91 99 100 100 100 100
W Haemophilus 7x  Haemophilus influenzae 79 90 96 100 97 95 99
= Vibrio Moraxella (Branhamella) catarrhalis 98 95 98 95 100 100 100
Streptococcus pyogenes 95 99 98 100 100 99 100
" Bordetella 6x  Aeromonas hydrophila 77 92 96 97 97 96
Pseudomonas Burkholderia cepacia 66 95 94 100 97 99
Enterococcus faecium 77 100 95 99 98 100
Neisseria gonorrhoeae 89 99 95 100 99 100
Shigella boydii 75 90 93 97 97 98
Vibrio parahaemolyticus 50 68 90 95 91 99
5x Acinetobacter calcoaceticus-baumannii 90 98 100 97 98
Arcanobacterium haemolyticum 97 100 100 100 97
Bordetella parapertussis 82 95 100 93 98
Tab.2. Identifikace - smési patogent a podily spravnych odpovédi (1993-2015) Bordetella pertussis 52 80 98 98 93
Klebsiella pneumoniae 89 99 100 100 100
Listeria monocytogenes 82 87 99 100 99
2 patogeny % signifikantni bakteridlni patogen nep¥itomen 94 98 90 99 100
Clostridium perfringens + Escherichia coli 42 72 100 staphylococcus haemolyticus 92 98 100 100 100
Staphylococcus lugdunensis 53 100 100 100 99
Clostridium perfringens + Pseudomonas aeruginosa 34 96 95 Stenotrophomonas maltophilia 74 99 100 100 99
) Streptococcus agalactiae 67 98 100 100 100
Pasteurella multocida + Streptococcus pyogenes 93 97 96 Vibrio cholerae non O1/non 0139 61 70 86 o1 88
Staphylococcus aureus + Bacteroides fragilis 91 96 97
*od r.1999 ustaleno na 5 nejbéznéjsich sérovarech (Enteritidis, Hadar, Infantis, Newport, Typhimurium)
Staphylococcus aureus + Streptococcus pyogenes 99 96 97
Klebsiella pneumoniae + Escherichia coli 98 98 8x Pseudomonas aeruginosa Tab. 3. Kim land . v 1
, , , 7x Escherichia coli, Streptococcus pneumoniae v 5. AEhy zasiane nd vysetren
Pasteurella multocida + Staphylococcus intermedius 84 92 Ex T citlivosti (2006-2015)
Staphylococcus aureus + Peptostreptococcus anaerobius 36 89 Ax Haemophilus influenzae , o ,
3x Enterococcus faecalis, Enterococcus gallinarum, Listeria monocytogenes, Pasteurella multocida
2X Acinetobacter baumannii, Enterobacter cloacae, Enterococcus faecium, Klebsiella oxytoca, Neisseria gonorhoeae, Stenotrophomonas maltophilia, Streptococcus agalactiae,
Streptococcus sp. (sanguinis)
3 patogeny 1x Campylobacter fetus, Campylobacter jejuni, Corynebacterium striatum, Kluyvera ascorbata, Moraxella catarrhalis, Providencia stuarti, Salmonella Typhimurium, Shigella sonnei,
Bacteroides fragilis + Peptostreptococcus anaerobius + Escherichia Staphylococcus epidermidis, Staphylococcus haemolyticus, Staphylococcus lugdunensis, Staphylococcus saprophyticus, Streptococcus mitis, Streptococcus pyogenes, Streptococcus sk. C,
coli 79 Vibrio cholerae non O1




