ZPRAVA NRL PRO CHRIPKU A NECHRIPKOVA VIROVA RESPIRACNI 14. prosince 2020
ONEMOCNENI 50. KT

Situace v Evropé béhem 49. KT

e Aktivita chfipkovych vird zGstava na mezisezénni drovni.

eV Zadném z 1002 sentinelovych vzorkd primarni péce nebyly zachyceny chripkové viry.

e Chripkové viry typu A i B byly sporadicky detekovany v nesentinelovych vzorcich.

= Vtydnu 49/20 nebyly hlaseny hospitalizované laboratorné potvrzené pripady chfipky.

e Vsezoné 2020-2021, stejné jako béhem sezény 2019-2020, pandemie COVID-19 stale
s negativnim dopadem ovliviiuje sbér dat i vySetfovani v celém evropském regionu. Neni
neobvyklé, Ze aktivita chfipky je vtomto obdobi nizka. S pokracujici pandemii COVID-19 je vsak
tfeba ziskana data interpretovat s prihlédnutim k situaci.

Souhrnné informace je mozné najit

+  WHO website: https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019
+ ECDC website: https://www.ecdc.europa.eu/en/novel-coronavirus-china

Intenzita chiipkové aktivity): ve 49. KT z 35 hldsicich zemi 30 zemi vykazuje Uroven aktivity ,,baseline”

a 5 hlasi nizkou intenzitu (Azerbajd#an, Srbsko, Slovensko, Spojené kralovstvi — Anglie a Ukrajina).

Geografické rozliSeni: z 35 zemi, 29 hlasi nulovou aktivitu, 5 hlasi sporadické vyskyty a 1 lokalni Sifeni

(Estonsko), viz obr 1.

Obr 1: Geografické rozsireni chfipkz
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Situace v CR:
Situace v NRL béhem 50. KT:
V 50. tydnu bylo v rdmci sentinelu v NRL vysetfeno 15 materiald. V 6 pfipadech s pozitivitou SARS-CoV-

2, pficemz v dvou pfipadech se pravdépodobné jednalo o prodlouZenou PCR pozitivity doprovazenou
infekci rhinoviry., které byly detekovany celkem v 8 pfipadech, 1x byl zachycen adenovirus. V ostatnich
materidlech nebyly detekovany viry chipky ani bézné respiracni viry (RSV, MPV, CoV, PIV, ADV, BocaV,
EV, hRV).
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Ve 45. tydnu nahlasilo 7 spolupracujicich laboratofi pfehled o vysetfovani respiracnich virQ jinych nez
SARS CoV-2, z celkem 45 vySetieni byly pouze v jednom vzorku detekovany rhinoviry.

Z omezenych vysledkl se miZzeme domnivat, Ze kromé SARS-CoV-2 se stale uplatriuji predevsim lidské
rhinoviry.

SARS — CoV-2, souhrnné vysledky celogenomové sekvenace

Z haplotype network analyzy (obr. 2) je jasné vidét evoluéni vyhoda mutace ve spike proteinu
souvisejici se zdménou asparaginu za lysin na pozici N439K, ktera je vidy doprovdazena deleci 2
aminokyselin histidinu a valinu (79 sekvenci), soucasné pfibyvaji dalsi delece (oznaceno cervené).
PrestoZe i v soucasnosti detekujeme kmeny, které naznacuji jiny smér vyvoje, zastoupeni kmeni
nesouci deleci histidinu a valinu na pozici 69-70 a zdménu na pozici 439 jasné ve druhé viné prevazuje
(ohraniceno zelené).

Mutace ve spike proteinu na pozici 439 je pozorovana na celém svété. Soucasné se ve svété objevuje
zaména alaninu za valin na pozici 222 (A222V), ktera charakterizuje variantu 20A.EU1, vSak nebyla
doposud v CR zachycena.

Tyto mutace souvisi velmi pravdépodobné s Sifenim viru v populaci a soucasné se zvysujicim se
selekénim tlakem imunitni odpovédi. Obcasné pripady prokazané reinfekce mohou souviset pravé
s témito zménami.

Dalsi v celosvétové sledované (GISAID) a &asto detekované mutace nebyly v CR zachyceny vyjma 2
zmén v aminokyselinové sloZzeni nukloproteinu, a to zamény argininu za lysin na pozici 203 a glycinu za
arginin na pozici 204 (R203K, G204R), které se objevily celosvétové jiz s prvnimi zachyty v bfeznu
tohoto roku.

Obr. 2. Analyza —,haplotype network”
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Z fylogenetické analyzy (obr. 3) jasn2 vyplyvd, neprokazand pritomnost varianty 20A.EU1, ale ve
4 pfipadech jsme potvrdili vyskyt varianty 20A. EU2, kterd je charakterizovana zdménou serinu za

asparagin na pozici 477 spike proteinu (S477N).
Tabulka: Zmény charakterizujici varianty 20A.EU1 a 20A.EU2

Varlant |R(.‘prosomat|v(.‘ .\1utat|0ns|Splke Substitution

20A.EU1|C22227T, C28932T, G29645T A222V

20A.EU2| C4343T, G5629T. G22992A S477TN

Obr.3: Fylogeneticka analyza CR sekvenci na pozadi 30 000 celosvétovych WGS
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