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Situace v Evropé - posledni zprava je za 53. KT

Aktivita chfipky pfetrvava na mezisezénni urovni.

Za 53. KT bylo testovdno 619 v ramci sentinelového vySetieni vzorkd od pacientt s ARI/ILI, pficemz
v Zadném z nich nebyl detekovan virus chfipky. V non-sentinelovych vzorcich je virus chripky stale
detekovan sporadicky. RovnéZ nebyl zaznamendn pfipad hospitalizace v dusledku onemocnéni

chiipkou.

Ze 31 zemi, 27 hlasi aktivitu chfipky na ,baseline” irovni, 4 zemé hlasi nizkou intenzitu (Azerbajdzan,
Estonsko, Litva, Srbsko).

Ze 31 zemi 4 zemé hlasi sporadicky vyskyt (AzerbajdZdn, Dansko, Estonsko, Litva, Srbsko).

e WHO website: https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019
e ECDC website: https://www.ecdc.europa.eu/en/novel-coronavirus-china

Situace v €R

NRL v ramci surveillance vysettila 13 vzorkd, ve dvou materidlech detekovan rhinovirus, ve ¢tyrech
materidlech SARS-CoV-2, v jednom materidle zjiSténa pretrvdvajici PCR pozitivita na SARS-CoV.2.
V sedmi spolupracujicich laboratofich z celkové 18ti laboratofi bylo vysetfeno celkem 97 materidla a
pouze ve 2 pripadech detekovan rhinovirus, v jednom pfipadé se jednalo o smiSenou infekci. V Zadném
z téchto materidll nebyl detekovan virus chfipky.

WGS: SARS- CoV-2

e K11.1, 2021 je v databazi GISAID uverejnéno vice nez 350 000 celogenomovych sekvenci.

e 10-1-2021 — uplynul jeden rok od zverejnéni prvni celogenomové sekvence SARS —CoV-2

Pres veskeré kritiky je tfeba si uvédomit obrovskou rychlost uverejnéni od objeveni epidemie
a pokrok v celogenomovém sekvenovani.

Varianta VUI 202012/01 (tedy 20B.YV1) - UK

K 11/1/2020 byla do databaze GISAID vloZzeno celkem 10 538 WGS spadajici do této skupiny, 66 WGS
pochazi z Asie (Jizni Korea, Japonsko, Hong Kong, Singapur, Vietnam, Indie, Izrael, Pakistan a Oman),
10 375 WGS z Evropy (Belgie, Dansko. Finsko, Francie, Némecko, Gibraltar, Recko, Irsko, Itélie,
Lucembursko, Nizozemi, Norsko, Portugalsko, Slovensko, Rumunsko, Spanélsko, Svédsko, Svycarsko,
UK), 66 WGS ze Severni Ameriky (Kanada, Jamajka, Mexiko, USA), 29 WGS z Oceanie (Australie a
Novy Zéland)a 2 z WGS Jizni Ameriky (Brazilie).


https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019
https://www.ecdc.europa.eu/en/novel-coronavirus-china
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Slovensko publikovalo v GISAID databazi k 11. 1. 2021 celkem 59 WGS, z toho 10 sekvenci bylo
ziskano z materidlu odebrano 28. 12. 2020 z jediného ohniska, tedy z obce Pavlovce nad Uhom, od
osob ve véku 12 — 70 let s mirnymi klinickymi projevy.

Nova varianta 501Y.V2 - 20C. 501Y.V2 - JAR

Varianta 20C.501Y.V2 byla odhalena v JAR a je charakterizovana tfemi substitucemi aminokyselin
(E484K, N501Y a K417N) ve vazebné oblasti spike (SIRBD) — viz obrazek. . Kazda tato substituce mirné
zvysuje silu vazby mezi virem a receptorem, proto se JAR varianta dostala tak rychle do stfedu zajmu.
Ke 21. 12. hlasila JAR 182 WGS naleZejicich k této varianté. K dneSnimu dni je publikovano 352 WGS

z Afriky (Botswana, JAR), Asie (Japonsko, Jizni Korea), Evropy (Finsko, Francie, Irsko, Nizozemi,
Svédsko, Svycarsko, UK) a Ocednie (Australie) spadajicich pod tuto variantu.

Na obrdzku €.1 prevzatém z GISAID jsou zndzornény pozice AA substituci.

Obr. ¢.1. Substituce aminokyselin typické pro 20C. 501Y.V2

1D structural visualization of the spike glycoprotein with mutations identified in the query sequences shown as colored balls
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Spike glycoprotein (PDB: Gace, EM 3.6 Angstrom) with RBD In down Spike glycoprotein (POB: 6acl, EM 4.2 Angstrom) In complex

% AA identity: # mutations:

List of variations displayed in structure (nearest residue if in loop/termini region)
DBOA D215G D614G A701V


https://www.gisaid.org/fileadmin/gisaid/files/images/Spike_SouthAfrica_tripleRBS.png
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WGS — SARS — CoV - CR

Za CR bylo uveFejnéno v GISAID databdzi celkem 307 celogenomovych sekvenci (WGS), 122 z téchto
sekvenci nese H69, V70 deleci a N439K substituci. V rdmci této varianty jsme zachytili 107 WGS. Pét
WGS spada do varianty 20A.EU2 - S477N (Praha a Stfedocesky kraj, fijen - listopad), 2 WGS spadaji do
do varianty 20A.EU1 — A222V, (ptivod Praha, lehké onemocnéni, listopad), Zadna ze sekvenci nespada
do varianty VUI 202012/01 (tedy 20B.YV1) nebo 501.V2 (20C. 501Y.V2).

Obr. & 2: Fylogenetickd analyza WGS z CR na pozadi globdlni situace, Zluté zvyraznéné 2 nové
zachycené varianty 20A.EU1, svétle-modre 20A. EU2, oranzové zvyraznéna skupina WGS H,V 69-70 del,
N439K (Nextclade)
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Mutations

Zavér: Kromé SARS-CoV-2, ktery se v ramci intenzivnéjsiho Sifeni vice diverzifikuje, stale cirkuluji
predevsim rhinoviry
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