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Staphylococcus argenteus - novy druh koagulaza-pozitivniho stafylokoka
Staphylococcus argenteus — a new species of coagulase-positive Staphylococcus

Petr Petras, Jana Keklakova, Radoslava Hutnikova

— Souhrn * Summary

Staphylococcus argenteus je novy druh koaguldza-pozitivniho stafylokoka popsany v roce 2015, ktery je celosvé-
tov€ povazovan za ,.emerging‘ pivodce lidskych infekci, véetné PVL pneumonii a epidemii enterotoxikézy. Jeho
charakteristiky jsou velice t€Zko odliSitelné od kment S. aureus. Kmeny S. argenteus jdou dobte identifikovat MAL-
DI-TOF hmotnostni spektrometrii. V &ervenci byl do NRL pro stafylokoky SZU CEM zaslian kmen tohoto druhu,
izolovany v Ustavu klinické mikrobiologie FN Hradec Krilové. Jedn4 se ziejmé o prvni zachyt v Ceské republice.

Staphylococcus argenteus is a new species of coagulase-positive Staphylococcus, which was first described in 2015. It
is considered worldwide as an emerging pathogen for humans causing PVL pneumonia and enterotoxicosis outbreaks.
Its characteristics are difficult to distinguish from those of S. aureus. S. argenteus strains can be readily identified by
MALDI-TOF mass spectrometry. In July 2019, a strain of this species isolated at the Institute of Clinical Microbiology,
Hradec Krdlové University Hospital was referred to the National Reference Laboratory for Staphylococci, Centre for
Epidemiology and Microbiology, National Institute of Public Health. This appears to be the first detection of Staphylo-

coccus argenteus in the Czech Republic.
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Staphylococcus argenteus (SAG) byl popsan v taxo-
nomickém Casopise International Journal of Systematic
and Evolutionary Microbiology v lednovém cisle roc-
niku 65 (2015) [1] spolecné s druhem S. schweitzeri.
Nazvan byl podle latinského oznaceni argentum = stfibro.
Australsti a dal$i taxonomové uvadéji v popise vlastnosti
6 kment izolovanych od lidi (4 kmeny v Severnim teri-
toriu Austrdlie, 1 kmen ve Spojeném krdlovstvi a 1 na
ostrové FidZi v Oceéanii). Pivodni material je uveden
pouze u typového kmene MSHR1132T: byl izolovan
z hemokultury domorodé Zeny, hospitalizované s nekroti-
zujici fascitidou v nemocnici v Darwinu (spravni stiedisko
Severniho teritoria v Australii).

Kmeny s témito vlastnostmi byly zminény jiZ v né-
kolika pfedchozich publikacich. SAG byl poprvé popsan
jiZz v roce 2009 jako klonalni komplex S. aureus CC75
[2]. Zajimava je prace Holta et al. z roku 2011 [3], kde
uvadéji vyskyt MRSA kment izolovanych od Aboriginct
(pivodnich obyvatel v severni Australii) jako ,,odliSnou
linii S. aureus (SAU)*“. Z genetickych studii (zaloZenych
pfedev§im na multilokusové sekvenacéni analyze MLST
a polymerazové fetézové reakci PCR) pfedpokladaji, Ze se

asi bude jednat o novy druh. Zasadni zjiSténou vlastnosti
je, Ze tyto kmeny postradaji geny crt kédujici produkci
staphyloxanthinu. Tento karotenoidni pigment je zod-
povédny za charakteristickou barvu kolonii u typickych
kmenit SAU a je i jednim z faktora virulence.

Validni publikaci uvadéjici novy druh je aZ prace
Totha et al. v IJSEM [1]. Je to na zdkladé komplexni
genetické analyzy, pfedevs§im celogenomové sekvenace
a déle odlisného profilu spektra v MALDI-TOF hmot-
nostni spektrometrii.

Klasickou rutinni diagnostikou neni mozné druhy SAG
a SAU oddélit. Biochemicky maji kmeny SAG vSechny
charakteristické vlastnosti shodné jako kmeny SAU.
Neni je tedy mozné identifikovat komerénimi kity jako
je STAPHY'test24, API Staph nebo GP 24.

Podle popisové prace nepomohla ani amplifika¢ni
metoda PCR: kmeny S. argenteus mély nuc gen, ktery
je pouzivan jako standardni marker k potvrzeni kment
S. aureus.

U kment SAG byla prokazana celd rada faktori
virulence stejnych jako u SAU, i kdyZ je to relativné
u mensiho po¢tu kmenid. Mohou mit pfitomné geny pro
produkci Pantonova-Valentinova leukocidinu (PVL), sta-
fylokokovych enterotoxind, byla popsana vysokd exprese
alfa-hemolyzinu.

V literature lze najit fadu publikaci, které popi-
suji SAG jako etiologické agens riznych infekénich
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onemocnéni. Napf. jiz v roce 2015 byly francouzskymi
kolegy popséany dva pifipady PVL pneumonie [4]. V loii-
ském roce byla publikovana retrospektivni studie pacientd
v tajvanské univerzitni nemocnici se stafylokokovou
bakterémii. Z 394 piivodné uloZenych ptvodct jako SAU,
bylo 47 izolati reidentifikovano jako SAG. Onemocnéni,
kdy byl pri¢inou SAG, méla téZsi pribéh a vyS$si mortalitu
neZ u SAU [5]. SAG muzZe byt také pfi¢inou alimentarni
intoxikace a je povaZzovan za “an emerging foodborne
pathogen” [6].

V Tokiu doslo v srpnu 2014 k epidemii stafylokokové
enterotoxik6zy. Pivodcem byl SAG produkujici entero-
toxin B, ktery byl izolovan ze stolic pacientd, z rukou
persondlu jidelny i inkriminovanych potravin [7].

LABORATORNI VYSLEDKY

V cervenci poslal do NRL pro stafylokoky Mgr.
Rudolf Kukla, Ph.D. z Ustavu klinické mikrobiologie
FN Hradec Kralové kmen, ktery jsme uzavieli jako
S. argenteus. Kmen €. prot. J4348 (¢. NRL/St 19/736) byl
izolovan z aspirdtu 72letého muze (némecké narodnosti),
ktery byl hospitalizovan pro poruchu védomi zpisobenou
rozsahlym subdurdlnim hematomem. Kmen pfisel jiz
jako suspektni SAG (identifikovany na UKM FN HK
pomoci MALDI-TOF MS) ke konfirmaci. Jedna se veli-
ce pravdépodobné o prvni zachyt S. argenteus v Ceské
republice.

Vysledek témét vSech diskriminujicich testd byl
shodny jako pro SAU. Pozitivni byly testy na volnou
(zkumavkovou) i vdzanou (clumping-faktor) koagulazu,
hyaluroniddzu, termorezistentni nukledzu. Kmen byl
rezistentni k polymyxinu C a produkoval alfa- i beta-
-hemolyzin, coZ se projevilo dvojitou zénou hemolyzy
na krevnim agaru. Zajimava situace je s prikazem enzy-
mu pyrrolidonyl arylamidaza, ktery se prokazuje napf.
PYRAtestem. V popisové praci [2] je v tabulce 3 uvedena
hodnota u SAG + (94), podobné jako u SAU + (100).
Coz bude ziejmé omyl, kmeny SAU maji PYRtest pozi-
tivni velice vzdcné. U hradeckého kmene byl vysledek
negativni.

Metodou PCR nebyly prokdzany geny pro enterotoxi-
ny A, B, CaD, exfoliatiny A, B a D, Pantondv-Valentiniv
leukocidin ani pro toxin syndromu toxického Soku TSST-1.
Kmen nemél gen mecA.

Na rozdil popisové prace z IJISEM, nebyl u kmene
J4348 (¢. NRL/St 19/736) metodou PCR prokazan nuc
gen. V literatufe existuje nékolik ¢lankd, kde se také pise,
Ze u jejich kmend SAG nebyl nuc gen rovnéz prokazan.
[8,9].

Tato skute¢nost by mohla pomoci v rutinni labo-
ratori alespon nékteré kmeny SAG zachytit. Bezpecné
je mozné identifikovat kmeny SAG MALDI-TOF
hmotnostni spektrometrii. Kmen mél ,,dvoukiizkovy*
vysledek S. argenteus, se score value 2.0.

V ptipadé, Ze zachytite v bakteriologické laboratofi
kmen, ktery se jevi jako nepigmentovany S. aureus, nema
nuc gen a nemate moznost overit to MALDItypizaci, po-
Slete jej do nasi NRL. Je pravdépodobné, Ze jste izolovali
,stiibrného® stafylokokoka S. argenteus misto ,,zlatého*
S. aureus.
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