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520 Charakterizace viru SARS-CoV-2 v Ceské republice dle diskriminaénich PCR a celogenomové sekvenace
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Uvod:

NRL pravidelné analyzuje data a poskytuje MZCR i laboratofim tydenni pfehledovy dokument, jeho? cilem je monitorovat
§iFeni variant SARS-CoV-2, které se na Uzemi CR vyskytuji, poskytovat informace o novych potencialnich i redinych rizicich
v souvislosti s Sifenim a evoluci viru SARS-CoV-2, poskytovat metodické pokyny vySetrujicim laboratorim a poskytovat dalsi
kvalitativni i kvantitativni informace s cilem pripravit na datech zalozené poklady pro laboratorni Setrfeni a adekvatni
nastaveni protiepidemickych opatieni v CR.
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Souhrn

V obdobi od 25. 12. do 3. 1. 2022 mda NRL k dispozici data 18 323 provedenych testl diskriminacni PCR ze 74 laboratofi. Na
variantu delta (véetné subvariant AY.x) pfipada dle diskriminaéni PCR pfiblizné 85 % pozitivnich pripad( (viz tab. 1). Na
variantu omikron pfipadd v daném casovém useku celkem 1 642 pripadd.

Za rok 2021 bylo k 3. 1. 2022 v CR celogenomové sekvenovano 20 792 SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd, zdrojem jsou interni
data NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 1 353 sekvenaci s datem odbéru vzorku
mezi 3. prosincem a 3. lednem.

Pfehled aktualni epidemiologické situace:

V CR bylo za poslednich 14 dni (tj. od 17. 12. do 30. 12. 2021) zachyceno 87 117 pfipadd SARS-CoV-2 pozitivnich osob,

s dennim primérem 6 222,6 pfipadl, coZ predstavuje 14denni incidenci 814,0 na 100 000 obyvatel. Vyvoj poctu pripad(

v delSim ¢asovém horizontu zobrazuji grafy 1 a 2. Za uvedené obdobi bylo nahlaseno 4 216 hospitalizaci. Celkovy pocet
hospitalizaci ke konci sledovaného obdobi ¢ini 3 163 osob, z toho 627 osob s vaznym pribéhem. Nejvyssi 7denni incidence
covid-19 je aktudalné hlddena v okresech Praha-zapad, Ceska Lipa a Mélnik, podrobné uvadi situaci graf 3. Na grafu 3a je
vidét aktualni situace v porovnani se stavem pred 7 dny, viz graf 3b. Z porovnani je vidét postupné Sireni z vychodu
republiky na severozapad.

V CR bylo za poslednich 14 dni (tj. od 17. 12. do 30. 12. 2021) provedeno celkem 949 342 testl na covid-19, z toho 731 690
PCR a 217 652 antigennich testl (graf 4); pozitivitu PCR test( ze vSech provedenych PCR testl na covid-19 zobrazuje graf 5.



Graf 1: Pocty pFipadti covid-19 za poslednich 28 dni
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Graf 2: Tydenni pocty pripadt covid-19 od 1. 1. 2021 do 30. 12. 2021
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Graf 3a: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19 Graf 3b: 7denni incidence na 100 000 obyvatel covid-19
dle okrest ke dni 30. 12. 2021 dle okrestu ke dni 23. 12. 2021
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Graf 4: Pocty provedenych testti na covid-19 za obdobi Graf 5: Pocty provedenych PCR testu na covid-19 a jejich
poslednich 14 dni pozitivita za obdobi poslednich 14 dni
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V obdobi od 25. 12. do 3. 1. 2022 ma NRL k dispozici data 18 323 provedenych testd diskriminacni PCR
ze 74 laboratori. Na variantu delta (véetné subvariant AY.x) pripada dle diskriminacni PCR pfiblizné 85 %
pozitivnich pripadd (viz tab. 1). Na variantu omikron pripadd v daném c¢asovém useku celkem 1 642
pripadu.

Tabulka 1: Pfehled zachycenych mutaci

 Mutace | Pozitivnich | Celkem (vzorkii v sadg) Interpretace (pouze susp. varianta)
A570D+ 11 3807 0,28 % alfa, delta + A570D

E484K+ 18 8621 0,21 % beta, gama, alfa E484K+, delta+
LA52R+ 13 231 15 615 84,73 % delta, delta+
L452R- a K417+ a Suspektni omikron

N501Y+ a
del69_70+ nebo Odhad  cca 15%
Y505H 1642 z celého souboru pfipadyd (L452R neg.)
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Synlab, Laboratof Brno, Modfice 8
Synlab, Laborato¥ Ceské Budéjovice 2
Thomayerova nemocnice 9

Vase laboratofe s.r.o., Zlin 2 4
VSeobecna fakultni nemocnice v Praze 4
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ULD OKB Fakultni nemocnice Ostrava 44
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Celkem 1642
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Diskriminacni PCR:

e dle mimoradného opatfeni MZCR viechny symptomatické pozitivni piipady SARS-CoV-2 musi byt konfirmovény diskriminaéni PCR

* Pro prvni orientaci je mozno vychazet pouze z negativity L452R, v tomto pripadé je treba pamatovat, ze vzorky vykazujici vyssi Ct
hodnoty mohou byt ve stanovovani L452R faleSné negativni.

e Pouze negativita delece 69_70 nemusi znamenat vylouceni varianty omikron, ale muze se jednat o subvariantu BA.2.

e suspektni omikron doporucujeme urcovat na zakladé negativity L452R a jedné z téchto pozitivnich mutaci: N501Y, P681H, Del69 70,
K417N nebo S371L pozitivni S373P, pozitivni, E484A pozitivni, Y505H pozitivni.

Metoda pro pFimé stanoveni varianty omikron: https://zenodo.org/record/5747872#.YazlUtDMIuU



https://zenodo.org/record/5747872#.YazlUtDMIuU

6’;,,, Doporuceni NRL — celogenomova sekvenace

South Bohemian Region
South Moravian Region
Hradec Kralove Region
Karlovy Vary Region
Liberec Region

P¥i zadavani do GISAID je tfeba dodriovat nasleduijici pravidla: Moravian-Silesian Region

V poli , Location” uvadét kraj takto: | > Olomouc Region
Pardubice Region

Dle fylogenetické analyzy a analyzy v nextclade doporucuje NRL tyto WGS revidovat
na predchozi strané oznacené vzorky.

Prosim, uvadéjte pouze jedinou syntaxi, v€etné dodrzeni typu pisma. Pilsen Region
Central Bohemian Region
Ustecky Region
Vysocina Region
Zlin Region

Prague Region
Do jména sekvence uvadét vzdy akronym laboratore:
, , GHC GHC

Napriklad: BP Biopticka laboratof
hCoV-19/Czech Republic/UMTM239717/2021 KNL Krajskd nemocnice Liberec
hCoV-19/Czech Republic/€SQ0217/2021 FNP Fakultni nemocnice Plzen

FNHK Fakultni nemocnice Hradec Kralové
FNO Fakultni nemocnice Ostrava
csQ Fakultni nemocnice Brno



List1

		South Bohemian Region

		South Moravian Region

		Hradec Kralove Region

		Karlovy Vary Region

		Liberec Region																		 Prague		n/a		1,335,084		496		2.36		637.704		547.096

		Moravian-Silesian Region																		S		 Central Bohemian		Prague		1,397,997		10.929		104		288.888		253.912

		Olomouc Region																		C		 South Bohemian		České Budějovice		643.551		10.058		62		150.97		251.106

		Pardubice Region																		P		 Plzeň		Plzeň		591.041		7.649		73		137.911		216.639

		Pilsen Region																		K		 Karlovy Vary		Karlovy Vary		293.311		3.31		92		65.789		216.639

		Central Bohemian Region																		U		 Ústí nad Labem		Ústí nad Labem		817.004		5.339		154		188.041		229.146

		Ustecky Region																		L		 Liberec		Liberec		442.476		3.163		135		94.451		229.146

		Vysocina Region																		H		 Hradec Králové		Hradec Králové		550.803		4.759		115		133.767		244.549

		Zlin Region																		E		 Pardubice		Pardubice		522.856		4.519		112		116.639		230.88

		Prague Region																		J		 Vysočina		Jihlava		508.852		6.796		75		121.318		234.53

																				B		 South Moravian		Brno		1,195,327		7.188		159		285.855		254.684

																				M		 Olomouc		Olomouc		630.522		5.272		123		134.376		211.467

																				Z		 Zlín		Zlín		580.119		3.963		149		131.789		222.885

																				T		 Moravian-Silesian






(fézu Vyhodnoceni dat z celogenomové sekvenace 3. 12. - 3. 1. 2022

Vyhodnoceni dat z celogenomové sekvenace (WGS):

Za rok 2021 bylo k 3. 1. 2022 v CR celogenomové sekvenovano 20 792 SARS-CoV-2 pozitivnich
vzorkl, zdrojem jsou interni data NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je
zverejnéno celkem 1 353 sekvenaci s datem odbéru vzorku mezi 3. prosincem a 3. lednem.

Dle celogenomové sekvenace prevazuji subvarianty delty - AY.4, AY.43, AY.122. Podil subvarianty
AY.4 v tomto obdobi ¢ini 24,91 %, podil AY.43 je 22,99 %, podil AY.122 je 15,08 %. Podil dalSich
subvariant vyskytujicich se v CR dle dat z WGS ¢ini méné neZ pét procent kazdd. Celkovy
prehled vSech sekvenovanych variant v tomto obdobi ukazuje tabulka 3. Vyvoj podilu
jednotlivych sekvenovanych variant zobrazuje graf 6. Varianta omikron (B.1.1.529) byla
potvrzena v uvedeném ¢asovém obdobi WGS v CR v 66 piipadech (GISAID.org)

Pozn.: data ze sekvenaci jsou k dispozici za cca 1-3 tydny od data odbéru.



Tabulka 3:

(Varianta____ celkem lpodil __|DlewHo |
337
AY.43 311

AY.122 204

BA1 0 KB

AY.7.1 56

AY.121 54

AY.126 a5
26
AY.127 21
AY.4.2.3 21
AY.116 18
AY.113 16
B.1.617.2 15
AY.26.6 15
AY.102 14
AY.46 13
AY.20.1 11
AY.9.2 11
AY.36 11
AY.4.6 11

AY.119 9
AY.92 8

AY.4.2 7
AY.125 7
AY.44 6

AY.42 6

1353

24,91 % Delta+
22,99 % Delta+
15,08 % Delta+
4,88 % Omikron
4,14 % Delta+
3,99 % Delta+
3,33 % Delta+
1,92 % Delta+
1,55 % Delta+
1,55 % Delta+
1,33 % Delta+
1,18 % Delta+
1,11 % Delta
1,11 % Delta+
1,03 % Delta+
0,96 % Delta+
0,81 % Delta+
0,81 % Delta+
0,81 % Delta+
0,81 % Delta
0,67 % Delta+
0,59 % Delta+
0,52 % Delta+
0,52 % Delta+
0,44 % Delta+
0,44 % Delta+
100



(‘,-";w VOC omikron — BA.1 I.

Spike mutace:
A67V, A69-70, T95I, G142D/A143-145, A211/1L2121,ins214EPE, G339D, S371L, S373P, S375F, K417N, N440K, G446S, S477N,
T478K, E484A, Q493K, G496S, Q498R, N501Y, Y505H, T547K, D614G, H655Y, N679K, P681H, N764K, D796Y, N856K,
Q954H, N969K, L981F SARS-CoV-2 Spike Protein Mutations
Non-spike mutace: TS
NSP3 gen: K38R, V1069I, A1265/L1266I, A1892T;
NSP4 gen: T492I;

NSP5 - P132H;

NSP6 — A105-107, A189V;

NSP12 — P323L;

NSP14 gen: 142V; E—T9l;

M gen: D3G, Q19E, A63T;

N gen: P13L, A31-33, R203K, G204R

D rLAS2R

Omicron

Source: hitp./sars2.cvr.gla.ac.uk/cog-uk/
Mutace, které je mozné detekovat diskriminacni PCR:
A69-70, K417N, N501Y, P681H, vizualizace: https://twitter.com/i/status/1466490437187690496

Mutace typické pro vice nebo jednu VOC/VOI:

A69-70, T951, G142D, A143-145, K417N, S477N, T478K, E484A, Q493K, G496S, Q498R, N501Y, Y505H, T547K, D614G,
H655Y, N679K, P681H, N764K, D796Y, N856K, Q954H, N969K, L981F


https://twitter.com/i/status/1466490437187690496
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Posledni vyzkum ukazuje, ze
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https://github.com/cov-lineages/pango-designation/issues/361

Projekt COVd ukazuje linie viru SARS-CoV-2 v prehledném grafu:
https://virus.img.cas.cz/lineages



https://virus.img.cas.cz/
https://virus.img.cas.cz/lineages

Graf 6: Pfehled vyznamnych sekvenovanych variant v CR jako podil z celku
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Graf ¢. 7: B.1.617.2.x
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(szu Vekova struktura sekvenovanych v kontextu prevazujicich variant

Graf. ¢ 8: Veékova struktura ve vztahu k
osekvenovanym vzorkdm
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: Zaver

e \/ obdobi od 25. 12. do 3. 1. 2021 ma NRL k dispozici data 18 323 provedenych testl diskriminacni PCR ze 74 laboratofi. Na
variantu delta (véetné subvariant AY.x) pripada dle diskriminacni PCR pfiblizné 85 % pozitivnich pripadu (viz tab. 1). Na

variantu omikron pfipada v daném &asovém Useku celkem 1 642 pfipadd. Varianta omikron bude zfejmé do deseti dnd v CR
dominovat.

e Za rok 2021 bylo k 3. 1. 2022 v CR celogenomové sekvenovano 20 792 SARS-CoV-2 pozitivnich vzorkd, zdrojem jsou interni

data NRL a mezinarodni platforma GISAID. V této databazi je zverejnéno celkem 1 353 sekvenaci s datem odbéru vzorku mezi
3. prosincem a 3. lednem.

e Omikron: 69 potvrzenych sekvenaci (kumulativné - GISAID), 1 642 pozitivnich diskriminaénich PCR v CR. K 3. 1. 2021 je
potvrzeno celosvétove 118 663 pripadl této varianty celogenomovou sekvenaci.
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