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Prosime o zasilani SARS-CoV-2 (vCetné elektronické zadanky) a influenza A/B pozitivnich vzorka k sekvenaci.
NRL pfijima ke konfirmaci/sekvenaci vzorky z nemocnicnich laboratofi (SARS-CoV-2, chiipka A/B, RSV A/B),
prosime o zasilani vzorkl od pacientti hospitalizovanych pro diagnézu chripku a také o zaslani vzorkl pozitivnich na

chripku typu A k subtypizaci.



SARS-CoV-2: PCR (CR)

Pfehled provedenych testd za aktudini obdobi je uveden v tabulce (zdroj UZIS).

Prehled provedenych PCR od 07.11. do 26.11. 2023 (UZIS)

Celkovy Celkovy Celkovy

pocet testtu pocet se zadankou pocet pozitivnich

7109 5740 2135



o SARS-CoV-2: Evropa 46. KT
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SARS-CoV-2: CR 47. KT

Data k 21.11.2023, 54 WGS od 1. 9. 2023 do 27. 11. 2023 @E!D

Situace v CR odpovida evropskému priiméru, vétsinové jsou detekovany varianty odvozené od XBB.1.5,
XBB.1.16 a XBB.1.9. . Aktudlné se zpracovava 144 vzorkd SARS-CoV-2.

Variants (VOCs/VOls) PieChart
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Top 20 Lineages PieChart

Click Legend to show/hide areas
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SARS-CoV-2: Nove se rozsirujici varianty a VOI

Emerging variant analysis 2023-11-21

VOI dle ECDC ze dne 24.11.2023
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Emerging Variants by Spread

*Constellation of aa changes shown in literature to have phenotypic effects such as antibody escape, ACE2 binding,

changes in Spike protein expression and stability, as curated by CoVsurver. Constellations in Emerging Variants by

Spread are ranked by gaininNumNewLocationsInPast30days x sumOfWeightedaaChanges. AA change in the

constellation that differs from other common changes seen in the lineage are highlighted in orange. by BII/GIS, A*STAR Singapore
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https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern https://www.epicov.org/epi3/frontend#lightbox-593324581



<SZU SARS-CoV-2: Evropa — pocty sekvenci, data k 26. 11. 2023

Pocet a pomér osekvenovanych vzorka
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ARI/ILI/ SARS-CoV-2: ECDC Evropa k 46.KT

* Do konce 46. tydne se zvysuje pocet ARI/ILI respiracnich onemocnéni Pocty pripadl zdvaznych
akutnich respiracnich infekci (SARI) v sekundarni péci (tedy pocty hospitalizovanych osob) jsou
srovnatelné se stejnym obdobim lonského roku, jedna se predevsim o vékovou kohortu 65 let a vice.

* SARS-CoV-2 nadale cirkuluje na vyssich Urovnich nez sezénni chtipka a respiracni syncycialni virus
(RSV). Zemé na jihu EU/EHP hl3si vétsinou klesajici trend v incidenci covid -19, zatimco zemé na severu
hlasi rostouci trend.

» Aktivita RSV se nadale zvysuje, s nejvyssim dopadem ve vékové kohorté 0—4 let. Aktivita sezonni
chripky zUstava na nizké urovni.

» Kvalitativni ukazatele u sezéonni chripky: ze 24 zemi, které hlasily intenzitu chripky, 15 zemi uvedlo
nulovou aktivitu, ¢tyri zemé uvedly nizkou a pét zemi stfedni Uroven aktivity. Ze 23 zemi, které hlasily
uzemni rozSireni chfipky, Sest zemi nehlasilo zadnou aktivitu, 12 hlasilo sporadické Sireni, jedna hlasila
lokalni, dvé regionalni a dvé hlasily plosné Sifeni. Zména oproti minulému tydnu naznacuje rostouci
trend.

https://erviss.org/



7. Virologicka surveillance ARI/ILI/ SARS-CoV-2: WHO Evropa k 46.KT
szu

Primary care sentinel testing

» Detekce viru chripky zlstava pod 10% prahem, dochdzi k mirnému zvyseni
ze 4% pozitivity v predchozim tydnu na 5% pozitivitu. Detections  Positivity

» Stfedni mira pozitivity pro 35 zemi a oblasti byla 2 % (rozmezi: 0 — 38 %), e e
vyjimku tvofi 4 zemé: Uzbekistan (38 %), Spanélsko (18 %), Litva (18 %) a e
Tadzikistan (11 %). Rostouci trend v pozitivité chripky byl pozorovan pouze v
8 zemich.

* Jasné dominuje virus chtipky typu A (97 %), v rdmci subtypovanych vzorkd
mirné prevazuje subtyp A/H1pdm 2009 (53 %) nad subtypem A/H3 (47 %).

* Detekce viru SARS-CoV-2 se mirné zvysSilana 16 % ve srovnanise 14 % v
predchozim tydnu. V 16 sledovanych zemich a oblastech pozorovan rostouci  seconcarycare sentinel testing

Detections
Positivity

trend.
* Podil detekce RSV se v podstaté nezménil, 5 % ve srovnanis 6 % v ool oo
predchozim tydnu. Stfedni mira pozitivity pro 24 zemi byla 3 % (rozsah: 0 % A == B

az 100 %). Rostouci trend v pozitivité RSV byl od minulého tydne pozorovan
v 8 zemich.

Detections
Positivity

https://erviss.org/



ARI/ILI — sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 47. KT
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* V sentinel surveillance patfi k nejcastéji detekovanym patogenim SARS-CoV-2 (42 %), rhinoviry (29 %) a viry parainfluenzy (14 %), zaznamenali jsme prvni pfipad detekce viru chtipky
A/H1lpdm 2009. V NRL nyni evidujeme vice nez 50 % pozitivitu v rdmci vySetfovaného respiraéniho panelu.
* V non-sentinel surveillance ¢ini pozitivni detekce v ramci respiracniho panelu méné nez 1 %. Stejné jako v sentinel surveillance, patfi k nejc¢astéji detekovanym virGm SARS-CoV-2 (38 %),

rhinoviry (17 %) a viry parainfluenzy (17 %). Rovnéz v non-sentinel surveillance je detekovan 1 ptipad viru chtipky A/H1 pdm 2009.

Legenda:
A —Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus;

hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - Smisena infekce
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Zvy$eny vyskyt pneumonii — Cina, Vietnam, CR, Francie

Na tiskové konferenci dne 13. listopadu 2023 ¢inské urady z Narodni zdravotni komise oznamily narUst vyskytu respiraénich onemocnéni v
Ciné.

Cinské UFady pfripisuji tento nardst zruseni omezeni v souvislosti s onemocnénim covid-19 a cirkulaci zndmych patogend, jako je virus
chfipky, Mycoplasma pneumoniae (béznd bakterialni infekce typicky postihujici mladsi déti), respiracni syncycidlni virus (RSV) a virus SARS-
CoV-2.

Nejvyssi podil je pripisovan tzv. atypickému zapalu plic vyvolanému Mycoplasma penumoniae.

Cindti zdravotniéti predstavitelé v pondéli [20. listopadu 2023] upozornili, Ze zemé nyni zaZiva vrchol sezdnnich respiraénich onemocnéni,
pricemz mluvéi Ndrodni zdravotni komise Mi Feng vyzval zdravotnické uredniky, aby zintenzivnili monitorovani nékterych patogent, tedy
M. pneumoniae, COVID-19 a vird chfipky. Udaje z monitorovani ukazuji, Ze podil detekei viru chiipky roste jak v severni, tak v jizni Ciné,
pricemz v soucasnosti je dominantnim kmenem H3N2, dle statni tiskové agentury Xinhua a vedouciho Narodniho chripkového centra
Wang Dayana.

Zvyseny vyskyt respiracnich onemocnéni vyzadujicich hospitalizaci hlasi k 27. 11. 2023 i Vietnam. V severnim Vietnamu doslo k pomérné
rychlému poklesu teplot. Plvodce téchto onemocnéni zatim Vietnam nehlasi, vice na http://www.promedmail.org.

V CR jsou hlaena onemocnéni vyvolana Mycoplasma pneumoniae do Informaéniho systému infekénich nemoci (ISIN) , k dne$nimu dni
jsou za rok 2023 do tohoto systému hlaseny pouze 3 pripady, vék 5, 40 a 8 let, prvni pfiznaky 7.7., 21.9. a 3.11. Je patrna podhlasenost,
nicméné, ani z laboratorné potvrzenych pripad( v non sentinel surveillance zatim nevyplyva zvySend incidence Mycoplasma pneumoniae.
Za rok 2023, evidujeme v non sentinel surveillance 16 prokazanych infekci zpGsobenych Mycoplasma pneumoniae.

V Evropé eviduje od zafi vyssi vyskyt Mycoplasma pneumoniae Francie, a to predevsim ve vékové kohorté 2 — 15 let, dalSi podrobnosti
zatim nejsou k dispozici.

https://promedmail.org/, Undiagnosed pneumonia — China (02): (BJ, LN) children, reported epidemic, 24.11.2023
https://szu.cz/temata-zdravi-a-bezpecnosti/pripravenost-a-reakce-na-krizove-situace/prohlaseni-who-o-clusterech-respiracnich-onemocneni-u-deti-v-severni-cine/




Ptaci chfipka — A/H5N1

* V Kambodzi byly v souvislosti s ohniskem ptaci chfipky u drlibeze v provincii Kampot ohlaseny dva
pripady onemocnéni ¢lovéka. Jedna se o 21letou Zenu a 4letou divku, nejedna se o jednu domacnost,
ale sousedni hospodarstvi. Oba pfipady vyzaduji hospitalizaci predevsim pro dechovou tisen.
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Zaver: virologie SARS-CoV-2/ARI/ILI

*V sentinel surveillance patfi k nejéastéji detekovanym patogenlim SARS-CoV-2 (42 %), rhinoviry (29 %) a viry parainfluenzy (14 %), zaznamenali
jsme prvni pfipad detekce viru chfipky A/Hlpdm 2009. V NRL nyni evidujeme vice nez 50 % pozitivitu v rdmci vysetfovaného respiracniho
panelu.

*V non-sentinel surveillance Cini pozitivni detekce v ramci respiracniho panelu méné nez 1 %. Stejné jako v sentinel surveillance, patfi k nej¢astéji
detekovanym virdm SARS-CoV-2 (38 %), rhinoviry (17 %) a viry parainfluenzy (17 %). Rovnéz v non-sentinel surveillance je detekovan 1 ptipad
viru chripky A/H1 pdm 2009.

*Pocet ARI/ILI piipad(l stejné jako nemocnost odpovidd béinému sezénnimu vyskytu. V CR nedochazi ke zvy$enému poctu detekci Mycoplasma
pneumoniae.

EU/EEA

* Detekce SARS-CoV-2 pozitivnich pfipadd ma mirné rostouci trend v severnich zemich, v jiznich naopak, vyjma 4 zemi (Uzbekistdn (38 %),
Spanélsko (18 %), Litva (18 %) a TadZikistan (11 %)) je detekce vir(i ch¥ipky sporadicka. Detekce RSV se pohybuje kolem 5% hranice.

Atypické pneumonie Cina

*Z dostupnych informaci vyplyva, Ze se jedna pravdépodobné o soubéh respiracnich vira se zvySenym vyskytem onemocnéni vyvolanym bakterii

Mycoplasma pneumoniae. Rovnéz Vietnam eviduje zvySeny pocet pripadl ARI/ILI, plvodce neni zatim znam.

Viypracovali: RNDr. Helena Jifincovd a Timotej Stri MSc.



