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Zastoupeni detekci sledovanych variant

VOC/VOI

VOI GRA (JN.1+4JN.1.x) poprvé detekovan v Lucembursku/
Islandu

Omicron GRA (B.1.1.529+BA.x) poprvé detekovan v
Botswané/Hong Kongu/JAR

VOI GRA (BA.2.86+BA.2.86.x excluding JN.1, JN.1.x) poprvé
detekovan v Dansku/lIzraeli/USA

VUM GRA (XBB.2.3+XBB.2.3.x) poprvé detekovan v Indii/USA

20 nejcetnéjSich variant v Evropé od 15. 3. 2024
Celkem 1 009 WGS

Dominujici varianty
e IN.1-23,47%
e IN.1.7-17,12%
* JN.1.4-8,92%

VUM KP.x (JN.x + R346T) vice nez 22,4 %

Zdroj: https://www.epicov.org/epi3/frontend#484f9b

GISAID

VUM GRA (BA.2.75+BA.2.75.%...

VOI GRA (EG.5+EG.5.%) firs...

VUM GRA (XBB.1.9.1+XBB.1.9...
VOI GRA (XBB.1.16+XBB.1.16...
VOI GRA (XBB.1.5+XBB.1.5.*...

Podil VUM GRA (XBB.2.3+XBB.2.3.%...
VOI GRA (BA.2.86+BA.2.86.*...
Former VOC Omicron GRA
92.07%
5.35%
VOI GRA (JN.1+JN.1.%) firs...
1.09%
0.59% VOI GRA (JN.1+JN.1.7) first Former VOC Omicron GRA Vol
(B.1.1.529+BA.*) first detected exclu
fi%tlgf]tgd in Luxembourg/ - in Botswana/Hong Kong/South detet
Africa USA
8 N
JN.1.19(1.35%) N7
KS.1(1.47%) :
JN.1.8.1(1.47%) IN.1(23.47%) JN.1.4
JNL1.11.1(T..
IN1AA(T.. @ kP2
IN.1.4.6(.. 0 UN1.32
JN.1.9.1(...
JN.1.39(2... 8 N6
JNL1(2...
KP11(2.. . 0 N8
19 —— IN.1.7(17.12%)
JN.1.9(2.... XDK
JN.1.16(3....
XDK(4.28%) N6
IN.1.18(4.4%) JN.1.4(8.92%)
IN.1.16.1(5.01%) @ N
JN.1.32(5.13%) 2
KP2(6.11%) A 13V



in AR 0 oJor o]0 / )2/

sZU

BA.2.86% 94.6%  xpp* 2.1%

’_\_/ Pocet osekvenovanych vzork( za Evropu

90 000

80 000
JNLT™ 93.4%  BA.2.86* w/out 5:L4555 0.4% 70 000

60 000

40 000
JNL1* + S:T572i 27.8% | JN.1* + S:R346T 22% KP.2 30000

10 000

, 11 .
0"’0"’,0“’0“‘0‘9,&6\,0“’,0‘3@,\,'\’:\')’,6\’9"’,0“’9“

IMNLT* + S F456L 21.6%  N1T* 15.4% ’19'{}) ,\9’\7’ ,]9"1?’ ’9’9 ,19"1?’ ’19’{? ,\9’1?’ ,19’\?’ r&’\?’ ,19’1?’ r&’\?’ ,19'1?’ ’»@P‘ ,19"1} ,\9’\?‘ ,\9’\?‘

-

Frequencies (colored by Clade )

G058

23F (EG5.1)

20% 24A (ML)

0%

2023-Mov 2023-Dec 2024-Jan 2024-Feb 2024-Mar 2024-Apr

Zdroj: https://nextstrain.org/ncov/gisaid/europe/6m



Emerging variant analysis 2024-04-09

Emerging Variants by Spread
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7;7‘” Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: ECDC Evropa k 14. KT

» Surveillance v primarni a sekundarni péci ukazuje, Ze respiracni aktivita ve vétsiné zemi EU/EHP klesa.

» Aktivita sezénni chfipky na Urovni EU/EHP stéle kles3, i kdyZz pomaleji nez v predchozich tydnech, naddle jsou
pozorovany rozdily mezi jednotlivymi zemémi, pricemz vétSina zemi hlasi pokles.

» Za posledni tfi tydny zGstala Uroven pozitivity sezonni chfipky v zemich EU/EHP pod 10 %.

* Ve srovnani s trendy v poslednich péti letech (s vyjimkou sezény 2020/2021 s témér Zadnou aktivitou) byl
pozorovan pokles aktivity sezonni chripky jiz od za¢atku tohoto roku.

e VeétsSina zemi nyni hlasi nizkou nebo stredni Uroven intenzity chripky a , baseline” droven onemocnéni
podobnych chfipce (ILI). Jednotlivé zemé nadale hldsi rlizné geografické rozsifeni, coz naznacuje pokracujici
heterogenitu chripkové aktivity.

* Ve 14. KT byl v zemich v EU/EHP prevladajicim cirkulujicim virem chtipky typ B. Dva tydny po sobé bylo
detekovano vice chtipky B nezZ chtipky A, i kdyZ detekce z(stavaji nizké a nadale klesaji.

» Aktivita RSV nadale klesala na nizkou uroven ve vétsiné hlasicich zemi EU/EHP.

o Aktivita SARS-CoV-2 zUstala nizka ve vsech zemich EU/EHP.

Zdroj:https.//www.erviss.org/



7;2., Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: WHO - 14 KT

v sentinelové péci:

e Zachyt SARS-CoV-2 se snizil na 2 % ve srovnanis 5 % v o

* Vyskyt RSV byl 2 % ve srovnani s 1 % v predchozim tydnu.

Primary care sentinel testing

Procentualni podily pozitivnich zachytd ARI/ILI u pacientd

Detections
Influenza

Positivity
Influenza

RSV

RSV

Chripka klesla pod 10% epidemicky prah na 8% ve srovnani s
12% v predchozim tydnu. Stfedni mira pozitivity pro 25 zemi
byla 7 % (rozsah: 0 %—50 %), pricmz 10 zemi uvedlo alespon 10
%. Narlst pozitivity na chfipku byl tento tyden pozorovan v 7
reportujicich zemich a oblastech.
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predchozim tydnu. Stredni mira pozitivity pro 25 zemi byla 1 % P P e
(rozsah: 0 %—10 %). Narust pozitivity SARS-CoV-2 byl tento
tyden pozorovan ve 2 reportujicich zemich: v Rusku (11 %) a
Irsku (2 %).

Secondary care sentinel testing
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Stredni mira pozitivity pro 20 zemi byla 1 % (rozsah: 0 %—8 %).
Narust pozitivity RSV byl tento tyden pozorovan v 5
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce



7 ARI/ILI: sentinel/non-sentinel virologicka surveillance v CR,

SZU

* V kumulované sentinel a nonsentinelové virologické
surveillance byl v 15. KT zaznamenan dalsi pokles
pozitivnich detekci i poctu vysetfenych vzorka.

* Detekce virll chfipky typu A (véetné subtyp(l) zUstdva na
nizké drovni pouhych 5 %, stejné vyse dosahuje i detekce
vird chtipky B.

e V 15. KT dominovaly rhinoviry (19 %), doslo k mirnému
poklesu RSV (18 %), metapneumoviry zUstaly na stejné
urovni 11 % jako v predchozim tydnu, zato doslo k
vzestupu zachytd sezénnich koronavir(i na 10 %.

* SARS-CoV-2 byl detekovan u 6 % pozitivnich zachytd.

Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV —
Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV —
Metapneumovirus; CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV —

Enterovirus; SM - Smisena infekce
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ECDC/WHO - ptaci chripka A/H5N1

* Asie —Vietham: muz, ktery byl hospitalizovan v tézkém stavu zemrel. Zdroj infekce neni jasny, protoze kontakt s nemocnymi ptaky, ktery
pacient udal, mnohonasobné presahuje znamou inkubacéni dobu. Celogenomovou sekvenaci bylo zjisténo, Ze se jedna o reassortantu

aktualné cirkulujicich dvou klad H5N1, a to v Asii endemické 2.3.2.1c a Sifici se 2.3.4.4.b

vIsivs

vV

* Virus H5N1 se nadale Sifi ve stadech krav v nékolika statech USA, nejpostizenéjsi je Texas. Celkove byla infekce prokazana u 29 stad.

Postizena stada vykazuji nizsi
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Zdroj: cidrap, promedmail, https://www.ecdc.europa.eu/

14 April |

Confirmed Affected States

produkci mléka, infikované dojnice jsou schvacené a nékteré trpi prijmem. Horsi priznaky vykazuji starsi kusy.

HPAI in Domestic Livestock — Affected States
As of: April 04,2024 12:00 PM.ET




/;zu ECDC/WHO — ptadi chiipka A/H10N3

Cina oznamila tFeti pfipad lidské pta&i chfipky H1ION3. Pacientem je 51lety muZ z provincie Yunnan, ktery mél kontakt s dribeZi, ne?
koncem Unora onemocnél. Byl hospitalizovan 6. bfezna a z{istava v kritickém stavu. Zadné dalsi pfipady mezi jeho kontakty nebyly
identifikovany. Dva drivéjsi pripady jsou znamy z provincie Jiangsu v roce 2021 a z provincie Zhejiang v roce 2022.

Vsichni tfi pacienti infikovani HION3 méli vazny pribéh onemocnéni.

Zdroj: promedmail, https://www.ecdc.europa.eu/



Zavér: CR ARI/ILI 15. KT

» Aktivita sezdénni chiipky na Urovni EU/EHP stéle kles3, i kdyZz pomaleji nez v predchozich tydnech.
* Ve 14. KT byl v zemich EU/EHP zachyt vir( chfipky pod 10 %.
» Aktivita RSV i SARS-CoV-2 ve vétsiné zemi EU/EHP nadale klesala a dosahovala pouha 2 %.

« V kumulované sentinel a nonsentinelové virologické surveillance byl v CR v 15. KT zaznamenan dal$i pokles pozitivnich
detekci i pokles poctu vysetrenych vzorku.

* Detekce chfipky typu B je na stejné urovni jako detekce chripky A (5 %), coz je mirny pokles obou typU oproti minulému
tydnu.

* Ve 15. KT dominovaly rhinoviry, RSV, metapneumoviry a sezénni koronaviry. Ostatni sledované respiracni patogeny se
uplatnily v malé mire.

* SARS-CoV-2 byl detekovan u 6 % pozitivnich zachytu.
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