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Genomicka epidemiologie SARS-CoV-2 v Evropé za poslednich 6 mésicu

Phylogeny
Clade w

Pocet osekvenovanych vzork(i za Evropu

|I|ll|||||
g
Q

F P ISP PSP PRGN R N NN SR I
R S iR SRR R R R R I RS R R s i o L
A7 AR AR AR AR AT AR ADY ADY ADY AR ADT ADT ADY ADY ADT AT AR ADY AR ADY AR S

24A(IN.1)

Zdroj: https://cov-spectrum.org/explore/Europe/AllSamples/Past6M
https://nextstrain.org/ncov/gisaid/europe/6m

2020 2021 2022 2023 2024 2


https://cov-spectrum.org/explore/Europe/AllSamples/Past6M

00
(L
N

7‘ AR 0 opa a CR C 0 0 Varld a0 dNa datc
SZU

Nejcetnéjsi varianty v Evropé od 18. 10. - 10. 11. 2024

e Zastoupenivariantv CR od 1. 10.-9. 10. 2024 Celkem 2 477 WGS

* Celkem 24 WGS (vysledky z NRL) » Detekce varianty XEC a jeji subvarianty v Evropé jiz
* V nadchazejicich mésicich mizeme ocekavat vyskyt Egztivlne stabiln€ stoupa, stale vsak dominuje varianta

a Sireni nové varianty nebo jiného respiracniho

patogenu.

Varianty SARS-CoV-2 v CR od 1.10.2024 do 9.10.2024 Varianty SARS-CoV-2 v Evropé od 18.10.2024
MC.13

Dominujici varianty
KP.3.1.1-35,0 %%
XEC - 26,7 %
XEC.2-43 %M os1s

Jiné varianty (119 variant)

N.1.7.4

MC.3
MC.10
LE.1.4 MNF.1
MC.11
MC.1
KP.1.1.2 XEK
MC.13
KP.2
MC.16
XEC.2
LB.1.3.1 26.7%

3
Zdroj: GISAID epicov
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Pocet novych pfipad(
12007 —— 7-denni prdmér
* Od poloviny fijna pocet pripadl onemocnéni
postupné klesa na mezisezénni Uroven.
* Sklesajicim poctem pfipadl mizeme v LN
nadchazejicich mésicich ocekavat vznik a Sifeni
nové varianty SARS-CoV-2 nebo Sifeni jiného
respiracniho patogenu.
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Poéet PCR testd a pozitivita v 2024

—— Pocet PCR testl

Procento pozitivnich testl

* Procento pozitivnich PCR test(l na SARS-CoV-2
stabilné klesa.
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e SARS-CoV-2 nelze zahrnout ke klasickym sezéonnim
patogenlm, je tfeba pocitat s celorocni cirkulaci s
epidemickymi maximy danymi Sirenim nové
varianty s escape charakterem.
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Pocet PCR testli (7denni priimér)
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https://onemocneni-aktualne.mzcr.cz/covid-19
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Y;ZU Virologicka surveillance ARI/ILI/SARI: ECDC Evropa k 45. KT 2024

ILI/ARI virological surveillance in primary care — weekly test positivity

@ Figure O Table

* Pocet pacientl s respiranim onemocnénim z(stava pro tuto rocni

dObU na Oéekalvané nIIZké urovni- pooled country data median country values
—— Influenza ~  ---e- Influenza
* Pocet SARI ma v zemich s aktivni surveillance vzestupny charakter, v s e o
celkovém analyze zemi EU/EHP tento vzestupny trend nelze
pozorovat. 7
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* Od vrcholu v ¢ervenci pozorujeme v zemich EU/EHP sestupny trend
aktivity COVID-19. Veékova skupina nad 65 let je nejvice zastoupena.
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* Chripka a respiracni syncytialni virus (RSV) nadale cirkuluji na velmi
nizkych drovnich. Na zakladé udajd z minulych sezén by se vSak zemé
mély v nadchdzejicich tydnech pfipravit na narlst aktivity RSV.
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SARI virological surveillance in hospitals - weekly test positivity

* Vramci ARI/ILI virologické sentinelové surveillance jednoznacné
dominovaly detekce SARS-CoV-2, ato 7,5 % (4,3 — 12 %).

e Z 21 hlasicich zemi, Sest hlasi nizkou intenzitu chripky a jedna stredni
intenzitu. Trinact zemi hlasi sporadické rozsireni chripky a jedna hlasi s B
lokalni Sireni. e Rsv

SARS-CoV-2 SARS-CoV-2

® Figure O Table

pooled country data  median country values

40

» Z detekovanych virl chtipky (n=47) se jednalo hlavné o viry chfipky
typu A (51 %), subtypovanych bylo 16 z nich, 69 % jako A(H1)pdmO09 a
31 % jako A(H3) (31 %).

* Podil RSV v sentinelové surveillance byl 1,5 % se stabilnim trendem
velmi nizké cirkulace viru.
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Zdroj: https://erviss.org/ - -
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V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance

ARI/ILI: sentinel/nonsentinel virologicka surveillance v CR, 45. a 46. KT (nelplna data)

jsou aktudlné nejcastéji detekovany Mycoplasma Kalendarni tyden (KT) 45. 46. % pozit
pneumoniae, rhinoviry, SARS-CoV-2 a viry parainfluenzy. Detekce viru A 5 2 1,2%
Detekce Mycoplasma pneumoniae predstavuje 50,6 % A H;pdm 0,0%
pozitivnich nalez(, detekce rhinovir(l predstavuje &tvrtinu AH; 0,0%
pozitivnich zachytd (25,9 %), SARS-CoV-2 byl detekovan u B 1 0,0%
6,8 % vzorkl a viry parainfluenzy (PIV) u 4,3 % vzorkd. B 2 L | e
HAdV 2 2 1,2%
HPIV 20 7 4,3%
* | vtomto tydnu jsme zaznamenali detekci viru chripky A. RV O'O(y:
Kumulativné (od 40. KT) bylo detekovdno 10 vzork( infl. A, m\:PV 1(1)8 =2 SOO'OE/A’
5 vzork( A/H1pdm 2009 (2 zaslany do NRL k subtypizaci) a R g T 2’5fy:
3 vzorky A/H3 (jeden zaslan do NRL k subtypizaci), 3 x infl. HRV 9 42 25:’9%
B, 1 x infl. B/Victoria (vzorek zaslan do NRL k urceni hBoV 1 0,0%
varianty). EV 6 3 19%
SARS-CoV-2 38 11 6,8%
* Vakciny pro letosni rok mohou byt i trivalentni, nebot SM 13 8  4,9%
B/Yamagata virus povazujeme za vymyceny. pozitivni 297 162
negativni 996 666
Celkovy pocet
Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytialni virus; HAdV — Adenovirus; vyéetFenl': 1293 828

HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus; CoV —

Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSenad infekce
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Legenda: A — Influenza A; B — Influenza B; HRSV - Respiracni syncytidlni virus; HAdV — Adenovirus; HPIV — Parainfluenza; HV - Herpetické viry; MP — Mycoplasma; HMPV — Metapneumovirus;

CoV — Coronavirus; HRV — Rhinovirus; hBoV — Bocavirus; EV — Enterovirus; SM - SmiSena infekce
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7‘ Lidské pripady ptaci chripky H5 v Severni Americe - aktualizace k 18. listopadu 2024

V USA byla pfimym testem prokazana infekce celkem u 52 osob (nové u 6 osob v Kalifornii, v Kalifornii bylo za posledni 2 mésice
potvrzeno 23 pripadd, zdroj nemocné kravy). U vétsiny byl identifikovan zdroj, pouze v jednom ptipadé (Missouri) zGstdva zdroj
neznamy. Jednd se o pripad zachyceny v rdmci surveillance SARI (sledovani zavaznych ptipad( respiracnich onemocnéni).

Nove byl detekovan jeden pripad onemocnéni H5N1 v Kanadé, v Britské Kolumbii. Jedna se o onemocnéni 15 leté osoby, ktera byla v
kontaktu se psy, kockami a plazy. Byl potvrzen virus clade 2.3.4.4b H5 a genotyp D.1.1. Podle poslednich zprav mUze byt zdrojem
infekce pes, ktery projevoval ptiznaky onemocnéni a byl utracen. https://www.canada.ca/en/public-health. Vzorek byl osekvenovan a
byly nalezeny mutace usnadnujici vazbu na lidsky receptor (HA: E202, Q238), adaptaci na ¢lovéka (PB2: E627K/X) a dale mutace (NA:
N329) zodpovédné za mirnou rezistenci vici inhibitorim neuraminidazy.

State
California
Colorado
Michigan
Missouri
Oregon
Texas
Washington

Source Total

Cattle

26

1

2

30

Poultry

11

21

Unknown

0

0

0

State Total

26

10

2

1

1

1

11

52

V ramci Siteni viru v Severni Americe se objevuji nové
genotypy, které vznikaji reasortmentem s nizce patogennimi
viry ptaci chripky, pfikladem je genotyp D.1.1, ktery se Sifi s
podzimni migraci ptaku.

CDC i nadale hodnoti riziko nakazy ptaci chripkou pro
béZnou populaci USA jako velmi nizké.

Hawai: byl detekovan virus H5 v odpadnich vodach.

Finsko v Cervnu zahajilo ockovani rizikové skupiny obyvatel
proti H5N1, vakcinalni kmen je A/Astrakhan/3212/2020
(H5N8)- like strain (CBER-RG8A) (clade 2.3.4.4b)

https://www.cdph.ca.gov/Programs/OPA/Pages/NR24-035.aspx,
https://www.cidrap.umn.edu/avian-influenza-bird-flu/usda-announces-first-h5n1-avian-flu-
detection-us-pigs



https://www.canada.ca/en/public-health
https://www.cdph.ca.gov/Programs/OPA/Pages/NR24-035.aspx

Ve 46. tydnu roku 2024 dosahla nemocnost akutnich respiracnich infekci (ARI) Urovné 1 429 na 100 000 obyvatel, coZ predstavuje vzestup nemocnosti o 8,6 %

v porovnani s pfedchozim tydnem. Nejvyssi ndrlst poctu nemocnych s ARI je evidovan u skolakl. Aktudlné nejvyssi nemocnost ma nadale Jihomoravsky kraj, mezi
regiony viak nejsou vyznamné rozdily. U chiipce podobnych onemocnéni (ILI) se sou¢asnd nemocnost nezménila. Aktudiné se v CR vyskytuje fada nechfipkovych
respiracnich vir( véetné mykoplazmat.

Viry chfipky se v CR zatim vyskytuji jen zcela ojedinéle, nicméné jejich omezeny vyskyt jiz po nékolik poslednich tydn( naznacduje, e by k rozsahlej$imu vyskytu
chfipky mohlo v letosni sezoné dojit drive nez obvykle.

SARS-CoV-2 Evropa, ARI/ILI WHO, EU/EHP ve 45. KT :

Pocet pacient( s respiracnim onemocnénim zUstava pro tuto ro¢ni dobu na o¢ekavané urovni, je pozorovnan vzestup SARI.

V ramci ARI/ILI se pohybuje detekce SARS-CoV-2 na urovni 7,5 %, prestoze aktivita SARS-CoV-2 v zemich EU/EHP zlstava. Dominujici variantou zUstdavaji
KP.3.1.1 a XEC.

Aktivita sezonni chipky a RSV zUstava stabilni na nizké Urovni témér ve vSech zemich EU/EHP. Vétsina vzork( viru chfipky A zGstava nesubtypovana, ze
subtypovanych 16 vzorkl ¢ini 69 % H1lpdmO09 a 31 % H3.

ARI/ILI v CR ve 46. KT (predbézna virologicka data):

V kumulované sentinelové i nonsentinelové surveillance jsou aktudlné nejcastéji detekovany Mycoplasma pneumoniae (51 %), rhinoviry (26 %), SARS-CoV-2
(7 %) a viry parainfluenzy (4 %).

Kumulativné bylo od 40. KT zachyceno 18 ptipadu viru chfipky typu A a 3 vzorky viru chtipky B, 5 vzorku bylo uréeno jako Hlpdm 2009 a 3 vzorky jako subtyp
H3 (pocty pripadd nekoresponduji s tabulkou ARI, k subtypizaci jsou zasilany vzorky i z laboratofi, které nejsou zapojeny do surveillance/hlaseni). Zachyty viru
chripky na prelomu fijna a listopadu naznacuji mozny dfivejsi nastup epidemie chfipky.

Onemocnéni ¢lovéka vyvolana virem chfipky A/H5N1 v Severni Americe: USA - pocet prokazanych infekci stoupl ze 46 na 52, Kanada — jako zdroj
onemocnéni 15leté osoby, ktera je hospitalizovana s tézkym respiraénim selhanim, byl ur¢en pes v domacnosti, jedna se o H5 2.3.4.4b, genotyp D1.1. Novy
genotyp se Sifi s migraci ptakd na uzemi Severni Ameriky. Finsko v ¢ervnu zahajilo oc¢kovani rizikové skupiny obyvatel proti H5N1. V rdmci sekvenace byly
nalezeny mutace usnadnujici vazbu na lidsky receptor, mutace usnadnujici adaptaci na ¢lovéka a mutace vedouci k mirné rezistenci na neuraminidazova
antivirotika.

Mpox (MPXv Ib) — Nové by prokazan MPXV |b v USA v Kalifornii, jednalo se o import z afrického ohniska. https://www.cdc.gov/media/releases/s1116-
california-first-clade.html.

Autofi zprdvy: RNDr. Helena Jifincovd, Timotej Suri MSc., Alena Janypkovd, MUDr. Jan Kyn¢l, Ph.D.
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